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Introduccién: El programa Nacional de Caracteriza-
cion Gendmica, monitorea en tiempo real los cambios
en ladiversidad genética del SARS-CoV-2,y su contri-
bucion al esclarecimiento de dinamicas de COVID-19

y alternativas en salud para enfrentar la pandemia.

Objetivo: Determinar laproporcién, establecimientoy

reemplazo de variantes de SARS-CoV-2 en Colombia.

Materiales y métodos: Mediante estrategia probabi-
listicade corte transversal, entre el 15 septiembreyel
30 de octubre de 2021, se recibieron para secuencia-
cion NGS, 1642 muestras positivas para SARS-CoV-2
procesadas por RT-PCR en laboratorios de la red de
diagnostico del pais correspondientes a 27 entidades
territoriales. El tamano de la muestra se estimo asu-
miendo una prevalencia del 22,83% (Figura 1). El ge-
noma completo se obtuvo mediante secuenciacion de

amplicones utilizando el protocolo Artic V3.

Resultados: Se recibieron hasta el 30 de octubre un

total de 1642 muestras. Se verifico el valor de CT<25

enlosextractosde ARN, se realizd secuenciacion NGS
yseobtuvieron 1.114 resultados paraasignacion de li-
naje. Se mantuvieron las tasas de no respuesta meno-
res al 30%, de acuerdo alo establecido. Ensuorden, la
proporcion de variantes circulantes fue: Delta 79.1%
(B.1.617.2, y sublinajes AY.x), Mu 20.2% (B.1.621) y
Gamma 0.4% (P.1, P.1.x). Aunque la dispersiéon de la
variante Delta en Colombia no ha sido tan agil como
en la mayoria de paises, para este periodo de obser-
vacion se determind que es la mas predominante en
el pais. Los sublinajes de Delta con mayor presencia
son AY.25 (21.8%), B.1.617.2 (10.9%), y otros AY.x
(46.5%). No existe evidencia de circulacion en Colom-
bia de sublinajes de Delta asociados con caracteristi-
cas clinicas o epidemiolégicas de especial atencion. Se
evidencia la circulacion de un sublinaje de la variante
Mu alin sin nomenclatura (Mu+S:Y449N) en aproxi-
madamente la mitad de las secuencias clasificadas. Se
encontro considerable disminucion de Gamma y Al-
pha, y no se detectd circulacion de Lambday B.1.625

para este muestreo.
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Conclusiones: La estrategia de muestreo probabilis-
tico disminuye el sesgo de seleccién y permite deter-
minar la proporcion, establecimiento y reemplazo de
variantes durante un periodo de disminucion conside-
rable de casos y de vacunacién activa en mayores de
12 anos. Se siguen manteniendo las tasas de respuesta
esperadas en cadaunade las etapas del proceso. La va-
riante Delta es la mas predominante en Colombia se-

guida por lavariante Mu durante el periodo observado.

Recomendaciones: Debido a que las muestras utili-
zadas para las pruebas de antigeno no son elegibles
para secuenciacion, se debe priorizar el envio de hiso-
pados nasofaringeos para posterior RT-PCR por parte
de las entidades territoriales siguiendo la indicacion
delinstructivo (Estrategia de caracterizacién gendmi-
ca SARS-CoV-2, Colombia).

Nota 1: Este muestreo tendra actualizacion al 30 de
noviembre. Fue dividido con corte a 30 de Octubre
para tomar decisiones de politica en salud publica, de
acuerdo al momento epidemioldgico actual respecto al

avance de variantes/linajes de interés en la region.

Nota 2: La asignacion de linajes y sublinajes de Pangolin es
dindmicay estd sujeta a cambios de acuerdo a la variabili-
dad genética y actualizacion de los algoritmos. La asigna-

cion a nivel de variantes (VOC/VOI) se mantiene estable.

La estrategia de muestreo probabilistico se describe a

continuacion:

Figura 1. Estrategia de muestreo probabilistico. Se seleccionan aleatoriamente muestras
de todos los laboratorios de la red de diagnostico ampliada del SARS-CoV-2 para secuenciacion NGS.
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criterios epidemioldgicos, virolégi-
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Figura 2. Laboratorios del Programa Nacional de Caracterizacion Gendmica de SARS CoV-2. en Colombia
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Figura 3. Tasas de respuesta en proceso muestral. Colombia 15 de septiembre y 30 de octubre de 2021
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Las siguientes son las principales frecuencias de las principales Variantes/Linajes identificadas durante el muestreo

probabilistico:

Figura 4. Proporcién de Variantes/Linajes entre 15 de septiembre y 30 de octubre de 2021.

Delta *Gamma =Mu =Otro -Alpha

Mu, 20,2%
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Fuente: Direccion de Investigacion - Vigilancia Gendmica

Figura 5. Proporcion de Variantes/Linajes/Sublinajes detectadas entre el 15 de septiembre y 30 de octubre de 2021.
*LLa asignacion de sublinaje es dindmica con el algoritmo Pangolin y esta sujeta a cambios.

AY.x - Delta B.1.617.2 - Delta *Mu - AY.25 - Delta *Mu+S:Y449N =Gamma =Otro *Alpha
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Figura 6. Distribucion de Variantes/Linajes por entidad territorial seglin muestreo probabilistico
entre 15 de septiembre y 30 de octubre de 2021.
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Figura 7. Distribucion de Variantes/Linajes/Sublinajes por entidad territorial seglin muestreo probabilistico entre 15 de septiembre
y 30 de octubre de 2021. *La asignacion de sublinaje es dindmica con el algoritmo Pangoliny estd sujeta a cambios.
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Figura 8. Distribucion de Variantes/Linajes por regiones geograficas segiin
muestreo probabilistico entre 15 de septiembre y 30 de octubre 15 de 2021.

B Mu M Gamma Delta Alpha m Otro

100% —— S
90%
80%
70%
60%
50%

40%

30%

20%

i i i
-

Antioquia y Eje
Cafetero
Secuencias 12 310 189 265 47 38 11 242

Amazonas Bogota D.C. Caribe Central-Norte Central-Sur  Llanos Orinoquia Pacifico

Figura 9. Distribucion de Variantes/Linajes/Sublinajes por regiones geograficas seglin muestreo probabilistico entre 15 de septiembre
y 30 de octubre 15 de 2021. *La asignacion de sublinaje es dindmica con el algoritmo Pangolin y esté sujeta a cambios.
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Figura 10. Distribucion porcentual acumulada de Variantes/Linajes (rango quincenal).
Segun muestreo probabilistico entre 15 de septiembre y 30 de octubre de 2021
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Figura 11. Distribucion porcentual acumulada de Variantes/Linajes/Sublinajes (rango quincenal). Segin muestreo probabilistico
entre 15 de septiembre y 30 de octubre de 2021. *La asignacion de sublinaje es dindmica con el algoritmo Pangolin y esta sujeta a cambios.
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Tabla 1. Distribucion preliminar de regiones categorizadas
segln muestreo probabilistico entre15 de septiembre y 30 de
octubre de 2021.

Region Departamentos

Amazonas Caquetd, Putumayo, Vaupés
Antioguia Antioquia, Caldas, Quindio,
y Eje Cafetero Risaralda
Bogota D.C. Bogota D.C.
Atlantico, Bolivar, Cesar,
Caribe Cérdoba, La Guajira, Magdalena,

San Andrésy Providencia, Sucre

Boyacé, Norte de Santander,

Central-Nort
entrariorte Santander

Central-Sur Huila, Tolima, Cundinamarca

Llanos Orinoquia Casanare, Meta

Pacifico

Cauca, Narino, Valle del Cauca

Declaracion de derechos de autor ©

Toda la informacion incluida en este informe, como texto,
graficos, fotografias, logotipos e imagenes, es propiedad
exclusiva del Instituto Nacional de Salud - INS -y esta pro-
tegida por las leyes de derechos de autor internacionales.
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materiales de este informe solo para uso informativo. Se

prohibe estrictamente cualquier otro copiado, distribu-

Figura 12. Distribucién espacial por regiones de Variantes/Linajes.
Segun muestreo probabilistico entre 15 de septiembre y 30 de
octubre de 2021

INSTITUTO
NACIONAL DE
. SALUD
et

Leyenda
Variantes/Linaje

v

oot

[ canma

B v

] aone

Region de Analisis

[ Amezonas
[ ] Antioquia y Eje Cafetero
N sosote oc

[ care

[ centarNorte

[ centrat.sur

[E] wianos orinoquia 0 70 140 280 Miles
[ Pacifico ——t——t—
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este documento, ya sea en forma electronica o copia im-
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